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MAP W warunkach

Analiza ekspresji wybranych gen6w kodujacych enzymy antyoksydacyjne oraz Kinazy

stresu suszy w liniach substytucyjnych pszenicy zwyczajnej.”

Uprawa 7b6z stanowi podstawe produkcji rolniczej w wiekszosci krajow na $wiecie.

Decyduje o tym fakt, ze ich ziarno wykorzystuje si¢ w wielu réznych gateziach gospodarki
m.in. w przemysle spozywczym, gorzelniczym, energetycznym oOraz na paszg dla zwierzat.
Wérod zboz, pszenica zwyczajna (Triticum aestivum L.) odgrywa szczegolnie istotng rolg.
Jest ona powszechnie uprawiana W réoznych warunkach klimatycznych, a ze wzgledu na
wysokie wartosci pokarmowe pelni wazng funkcje w zywieniu czlowieka oraz w walce z
éwiatowym glodem.

W ostatnich latach obserwuje si¢ zmiany klimatu, ktére stanowig narastajgce zagrozenie
dla upraw zb6z. Dane literaturowe wskazuja, iz susza jest jednym ze szczegblnie groznych
czynnikow, ktory powoduje ogromne straty W plonie, przede wszystkim poprzez
zahamowanie wzrostu i rozwoju rosliny. Wyjatkowo duze znaczenie odgrywaja coraz Wyzsze
$rednie temperatur oraz zmniejszajaca si¢ ilos¢ opaddw atmosferycznych, ktére stanowia
kluczowy problem w rolnictwie w wielu regionach $wiata.

Gtéwnym celem wykonanych w ramach niniejszej pracy badan bylo poznanie
mechanizméw odpowiedzi pszenicy zwyczajnej na stres suszy na poziomie przekazywania
sygnatu przez kaskadg kinaz MAP oraz aktywacji elementow systemu antyoksydacyjnego.
Dzieki uzyskanym wynikom analiz biochemicznych i transkryptomicznych wykazano
zaleznoéci pomigdzy zmianami W ekspresji badanych gendéw na poziomie transkrypcji, a
zmianami aktywnoéci kodowanych przez nie enzymow.

Na podstawie uzyskanych wynikéw qPCR wyselekcjonowano roOwniez nowy gen
referencyjny AP-5 (CJ705892), ktory charakteryzowat si¢ najbardziej stabilng ekspresja w
warunkach eksperymentu w badanym materiale ro§linnym. Gen ten moze by¢ w przysztosci
wykorzystywany jako referencja w badaniach transkryptomicznych pszenicy zwyczajnej W
warunkach suszy.

W wyniku przeprowadzonych badanh udowodniono, ze w pierwszych godzinach stresu
odpowiedZ pszenicy zwyczajnej na Suszg wyrazona jest zmianami ekspresji genow
kodujgcych katalaze oraz enzymy biorace udzial w biosyntezie proliny, a takze genu MAPKG.
Badania wiasne wykazaly ponadto, ze zmiany ekspresji genu CAT i aktywnosci tego enzymu




arakteryzuje podobny trend, a ich wzajemna relacja wyrazona jest przesunigciem W czasie

rostu aktywnosci
W wyniku analiz biochemicznych zaobserwowano, ze zjawisko peroksydacji lipidow

miejsce W pierwszych g
3 aktywnoscia enzyméw antyoksydacyjnych (CAT i GPX) oraz

w odniesieniu do wzrostu ekspresji.

nﬁ L odzinach stresu. Udowodniono, ze odpowiedz rosliny na suszg
- wyrazona zwigkszon

Jmniejszonym poziomem LPO wystepuje po 6 godzinach. Wyniki badan wskazuja rowniez,
2 poziom aktywno$ci APX nie ulega zmianie w czasie badanego krétkotrwalego stresu suszy

w wigkszosci badanych linii. Dodatkowo, przeprowadzone badania nie wykazaly réznic we

wzglednej sawartosci wody (RWC) w testowanych roslinach.

Na podstawie uzyskanych wynikéw mozna wnioskowaé, ze stres suszy powoduje
powstawanie reaktywnych form tlenu w komorce rodlinnej juz w pierwszych godzinach po
jego wystgpieniu, czego rezultatem jest wzrost poziomu peroksydacji lipidow. Dla wigkszosci

{ analizowanych linii wykazano jednak, ze w ciggu 6 godzin dochodzi do uruchomienia
mechanizméw antyoksydacyjnych 1 rozwoju odpowiedzi rosliny na stres.
Dzigki wykorzystaniu W badaniach zestawu linii substytucyjnych odmiany odpornej i

wrazliwej na suszg dokonano réwniez identyfikacji chromosoméw pszenicy zwyczajnej

powigzanych z szybka odpowiedzig roslin na stres suszy.
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